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25144034.w  MPQTSAWQLNDTTARPPPPPPPPGSEAGGSDGASMNGANTLPRVSKRVSAAGKTSNIPRFKRPHLPHSTRPLSAVLTSSSSPVVHRKISPSSSAPSTSSAHRRFSHLPQQHFHHHIHHNQTAVISEETLTTPRASTLNLNQTSVFPTAISQGSMPNSGTNTAEASMTSSVCAMETEGTNGDELAESRDMVSEMQRRCRIG 
31238489.i  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MEVSTHTTSTLSR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SNSRTSSNSELEKELIDLDISGG~~ANNKSNTLKKRISSSRTPAK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
40254281.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MASTRSIELEHFEERDKRPRPGSRRGAPSSSGGSSISGPKGNGLIPSPAHSAHCSFYRTRTLQALSSEK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
DCAMKL2.h   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MASTRSIELEHFEERDKRPRPGSRRGAPSSSGGSSSSGPKGNGLIPSPAHSAHCSFYRTRTLQALSSEK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
17985955.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
9910164.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSFGRDMELEHFDERDKAQR~~~~~~~~~YSRGSRVNG~~~~~~LPSPTHSAHCSFYRTRTLQTLSSEK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
DCAMKL1.h   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSFGRDMELEHFDERDKAQR~~~~~~~~~YSRGSRVNG~~~~~~LPSPTHSAHCSFYRTRTLQTLSSEK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34857906.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MTEPR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GCGEIGG~~~~~QIASVRTAEDTKWRLTILLSHVSS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jkk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34866453.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MPMFSPQSSLHSVRAEHSPLKPRVVTVVKLGVQPLRKATLLLNRRSVQTFEQLLSDISEALGFPRWKNDRVRKLFTLKGREVKSVSDFFREGDAFIAMGKEPLTLKSIQLAMEELYP~KNRALALAPHSRVPSPRLRSR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
27370432.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGKEPLTLKSIQLAMEELYP~KNRALALAPHSRVPSPRLRSR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
DCAMKL3.h   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MGKEPLTLKSIQVAVEELYPNKARALTLAQHSRAPSPRLRSR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ia8_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1kwp_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
                    210       220       230       240       250       260       270       280       290       300       310       320       330       340       350       360       370       380       390       40                   
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25144034.w  PSGYPHLLKAKRLRFYRNGDQYFKGIQYALQSDRVKSMQPLMEDLMKTVICDSTALPHGIRHIFTIDGAQRITSVDQFEDGGGYVCSS~TDAFKPVDYSRAAEPSWRLTLANRYNRHLETKKLALS~VVEPCHENTDFVFPRIIKVIRNGVKPRRISRHLLNKKTARSFDQVLRDLTFVVKLDSGAIRKLFTLSGRPVLS 
31238489.i  ~~~~~~~~KAKRIRFFRNGDKFYPGSTIPVSVERYRSFDSLTEDLTR~LLEDSVTLTGAIRAIYTLEGKK~IEKVDDLEDGKCYVCSCNNEGFKRIDYNVSNTNTKNPNRLSRLIRPLSPVKNGGSNGSTPLKEIDSVVHPRIVTLIRNGVKPRKILRLLLNKRNSPTYEHVLTAITQCVKLDTGCVRKVFTVAGVPVQR 
40254281.m  ~~~~~~~~KAKKARFYRNGDRYFKGLVFAISNDRFRSFDALLIELTR~SLSDNVNLPQGVRTIYTIDGSRKVTSLDELLEGE~SYVCASNEPFRKVDYTKNVNPNWSVNIKGGTTR~~~~TLAVAS~AKSEVKESKDFIKPKLVTVIRSGVKPRKAVRILLNKKTAHSFEQVLTDITEAIKLDSGVVKRLCTLDGKQVTC 
DCAMKL2.h   ~~~~~~~~KAKKARFYRNGDRYFKGLVFAISSDRFRSFDALLIELTR~SLSDNVNLPQGVRTIYTIDGSRKVTSLDELLEGE~SYVCASNEPFRKVDYTKNINPNWSVNIKGGTSR~~~~ALAAASSVKSEVKESKDFIKPKLVTVIRSGVKPRKAVRILLNKKTAHSFEQVLTDITEAIKLDSGVVKRLCTLDGKQVTC 
17985955.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
9910164.m   ~~~~~~~~KAKKVRFYRNGDRYFKGIVYAISPDRFRSFEALLADLTR~TLSDNVNLPQGVRTIYTIDGLKKISSLDQLVEGE~SYVCGSIEPFKKLEYTKNVNPNWSVNVKTTSASRAVSSLATAKGGPSEVRENKDFIRPKLVTIIRSGVKPRKAVRILLNKKTAHSFEQVLTDITDAIKLDSGVVKRLYTLDGKQVMC 
DCAMKL1.h   ~~~~~~~~KAKKVRFYRNGDRYFKGIVYAISPDRFRSFEALLADLTR~TLSDNVNLPQGVRTIYTIDGLKKISSLDQLVEGE~SYVCGSIEPFKKLEYTKNVNPNWSVNVKTTSASRAVSSLATAKGSPSEVRENKDFIRPKLVTIIRSGVKPRKAVRILLNKKTAHSFEQVLTDITDAIKLDSGVVKRLYTLDGKQVMC 
34857906.m  ~~~~~~~~~GKDLLWEQSQAQIQDSQEYGVDKDVIHTIQKVTCLQDF~FGDDDVFIACGPEKYRYAQDDFVLDHSECRVLKS~SYSRAS~~~~~AAKYSGSRSPGLSRRSKSPASG~~~~~~~SNRGPVDGLRGMFLVFAVDICAICKDILQCTGHSRLPARYGTTNWSLEEALGASLTLDLESWKPLLLLAVHG~~~~~ 
2phk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jkk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34866453.m  ~~~~~~~LPSKLLKGSHRCGEAG~~~SYGEVMGNKAVIRHQGKTSTELAPEDKARAQKKWVGGKQESENGGLPSPREATQEETHASGEKHLGVEIEKTSGEIVRCEKCKRETELQLGLQRGQCPPGTSELDLGRGQKRDSEKLVRTKSCRRASEAKSTDGEEGWKGDSHRGSPRDPPQELRRPNNNSDKKESRGSEAQES 
27370432.m  ~~~~~~~LPSKLLKGSHRCGEAG~~~SYSAEMESKAVSRHQGKTSTVLAPEDKARAQK~WVRGKQESEPGGPPSPGAATQEETHASGEKHLGVEIEKTSGEIVRCEKCKRERELQLGLQREPCPLGTSELDLGRAQKRDSEKLVRTKSCRRPSEAKSTDGEEGWKGDSHRGSPRDPPQELRRPNSNSDKKEIRGSESQDS 
DCAMKL3.h   ~~~~~~~LFSKALKGDHRCGETETPKSCSEVAGCKAAMRHQGKIPEELSLDDRARTQKKWGRGKWEPEPSSKP~PREATLEERHARGEKHLGVEIEKTSGEIIRCEKCKRERELQQSLERERLSLGTSELDMGKGPMYDVEKLVRTRSCRRSPEANPASGEEGWKGDSHRSSPRNPTQELRRPSKSMDKKEDRGPEDQES 
1ia8_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1kwp_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
                    410       420       430       440       450       460       470       480       490       500       510       520       530       540       550       560       570       580       590       60                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
25144034.w  LQDFFRDDDVFVAYGG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NEKMAADDLLVASEEHKSVGSG~~~TSSNMRRTSRRSTMPNR~~NESLRHDRSGSVIP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DQDQQRLPPLLDEKFQLVRLIGDGNTAVVYEVIDKTNNDDRKAMKVI 
31238489.i  LAQFFEEDDVFFAYG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NERVGNNDFELEAEESKAIAAHRKTLRSSTTRTGPKPKMPVKSHNDTFVCVDESALNG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GILPDSLPLELQAKYTLGSIVGDGNFAVVLKLKDKQNHTEY~ALKII 
40254281.m  LQDFFGDDDVFIACGPEKYRYAQDDFVLDHSECRVLKS~SYSR~ASAAKYSGSRSPGFSRRSKSPAS~~~VNGTPSSQLSTPKSTKSSSSSPTSPGSFRGLKQIS~~~~AQGRSSSNVNGGPELDRCLSPEG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VNGNRCSESFPLLEKYRIGKVIGDGNFAVVKECVDRYTGKEF~ALKII 
DCAMKL2.h   LQDFFGDDDVFIACGPEKFRYAQDDFVLDHSECRVLKS~SYSR~SSAVKYSGSKSPGPSRRSKSPAS~~~VNGTPSSQLSTPKSTKSSSSSPTSPGSFRGLKQIS~~~~AHGRSSSNVNGGPELDRCISPEG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VNGNRCSESSTLLEKYKIGKVIGDGNFAVVKECIDRSTGKEF~ALKII 
17985955.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MLELIEVNGTPGSQLSTPRSGKSPSPSPTSPGSLR~KQRIS~~~~QHGGSSTSLSSTKVCSSMDENDGPGE~~~~~~~~~~~~~~~~EESDEGFQIPATITERYKVGRTIGDGNFAVVKECIERSTAREY~ALKII 
9910164.m   LQDFFGDDDIFIACGPEKFRY~QDDFLLDESECRVVKSTSYTKIASASRRGTTKSPGPSRRSKSPASTSSVNGTPGSQLSTPRSGKSPSPSPTSPGSLR~KQRIS~~~~QHGGSSTSLSSTKVCSSMDENDGPGEGDELGRRHSLQRGWRREESEEGFQIPATITERYKVGRTIGDGNFAVVKECIERSTAREY~ALKII 
DCAMKL1.h   LQDFFGDDDIFIACGPEKFRY~QDDFLLDESECRVVKSTSYTKIASSSRRSTTKSPGPSRRSKSPASTSSVNGTPGSQLSTPRSGKSPSPSPTSPGSLR~KQRSS~~~~QHGGSSTSLASTKVCSSMDENDGPGE~~~~~~~~~~~~~~~~EVSEEGFQIPATITERYKVGRTIGDGNFAVVKECVERSTAREY~ALKII 
34857906.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DYGCVMHRIVASVSSSLSDNQGQSVSEAVGLGSLCCRPVGALQVG~~~VNGTPSSQLSTPKSTKSSSSSPTSPGSFRGLKAIGNITPSSNNNSVSCSPAVFLGTMMKSQLLWPWTAKLHG~~~~~~~~~~VNGNRCSESFTLLEKYRIGKVIGDGNFAVVKECMDRSTGKEF~ALKII 
2phk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GFYENYEPKEILGRGVSSVVRRCIHKPTCKEY~AVKII 
1jkk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TVFRQENVDDYYDTGEELGSGQFAVVKKCREKSTGLQYAAKFIK 
34866453.m  HPQGVAKAQKDLMEGLPAVEEGAVDARRDSRHTCRIKHAAWLRREQQAEPPQLPRTRGEEKEAEHEKKSGGLGGRRM~~~~~~~~~LEKESKTKPEENRPERPSG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RKLRPTGIISADVEKHYDIGRVIGDGNFAIVKECKHRETRQAY~AMKII 
27370432.m  HPQGAPKAQKDLVEGPPAVEEGPIDMRREDRHTCRSKHAAWLRREQQAEPPQLPRTRGEEKQAEHEKKPGGLGERRA~~~~~~~~~PEKESKRKLEEKRPERPSG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RKPRPKGIISADVEKHYDIGGVIGDGNFATVKECRHRETKQAY~AMKMI 
DCAMKL3.h   HAQGAAKAKKDLVEVLPVTEEGLREVKKDTRPMSRSKHGGWLLREHQAGFEKLRRTRGEEKEAEKEKKPCMSGGRRMTLRDDQPAKLEKEPKTRPEENKPERPSG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RKPRPMGIIAANVEKHYETGRVIGDGNFAVVKECRHRETRQAY~AMKII 
1ia8_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAVPFVEDWDLVQTLGEGAYGEVQLAVNRVTEEAV~AVKIV 
1kwp_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MLSNSQGQSPPVPFPAPAPPPQPPTPALPHPPAQPPPPPPQQFPQFHVKS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GLQIKKNAIIDDYKVTSQVLGLGINGKVLQIFNKRTQEKFALKMLQ 
                    610       620       630       640       650       660       670       680       690       700       710       720       730       740       750       760       770       780       790       80                   
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25144034.w  ARE~~~~~~~~NVIGKEHLIEMELAILQKID~HTFIVQLYDHWF~~~~VDDSYYLSLELIEMGDLFEHLRI~~VRRVPERDAVRMMTCLGQALEYIHELGIVHRDVKLENLL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
31238489.i  DKS~~~~~~~~KCAGKDHYLAAEIRVMKKLN~HPYIIQLVHDIE~~~~TMKNMYLVLELVRGGDLFDAITR~~VTRFSENQSKIMMKHLASAMAYMHSLSIVHRDIKPENLL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
40254281.m  DKA~~~~~~~~KCCGKEHLIENEVSILRRVK~HPNIIMLVEEME~~~~TATDLFLVMELVKGGDLFDAITS~~STKYTERDGSAMVYNLANALRYLHSLSIVHRDIKPENLL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
DCAMKL2.h   DKA~~~~~~~~KCCGKEHLIENEVSILRRVK~HPNIIMLVEEME~~~~TATELFLVMELVKGGDLFDAITS~~STKYTERDGSAMVYNLANALRYLHGLSIVHRDIKPENLL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
17985955.m  KKS~~~~~~~~KCRGKEHMIQNEVSILRRVK~HPNIVLLIEEMD~~~~VPTELYLVMELVKGGDLFDAITS~~TSKYTERDASGMLYNLASAIKYLHSLNIVHRDIKPENLL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
9910164.m   KKS~~~~~~~~KCRGKEHMIQNEVSILRRVK~HPNIVLLIEEMD~~~~VPTELYLVMELVKGGDLFDAITS~~TSKYTERDASGMLYNLASAIKYLHSLNIVHRDIKPENLL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
DCAMKL1.h   KKS~~~~~~~~KCRGKEHMIQNEVSILRRVK~HPNIVLLIEEMD~~~~VPTELYLVMELVKGGDLFDAITS~~TNKYTERDASGMLYNLASAIKYLHSLNIVHRDIKPENLL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34857906.m  DKA~~~~~~~~KCCGKEHLIENEVSILRRVK~HPNIIMLVEEME~~~~TTTELFLVMELVKGGDLFDAITS~~STKYTERDGSAMVYNLASALRYLHGLSIVHRDIKPENLLWDTCHNECMKGKGFGSGLKAQRCSVIEVGPLVQASEEHELGPVAHFVIQEAKKGRKGDSGTLEVWLTPSLSTSDTFSITPESLNRLQS 
2phk_A      DVTGGGSFSAEEVQELREATLKEVDILRKVSGHPNIIQLKDTYE~~~~TNTFFFLVFDLMKKGELFDYLTE~~KVTLSEKETRKIMRALLEVICALHKLNIVHRDLKPENIL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1jkk_A      KRRTKSS~~~~RRGVSREDIEREVSILKEIQ~HPNVITLHEVYE~~~~NKTDVILILELVAGGELFDFLAE~~KESLTEEEATEFLKQILNGVYYLHSLQIAHFDLKPENIM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
34866453.m  DKS~~~~~~~~QLKGKEDIVDSEILIIQSLS~HPNIVKLHEVYE~~~~TEAEIYLIMEYVQGGDLFDAIIE~~SVKFPEPDAAVMITDLCKALVHMHDKKIVHRDLKPENLL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
27370432.m  DKS~~~~~~~~QLKGKEDIVDSEILIIQSLS~HPNIVKLHEVYE~~~~TEAEIYLIMEYVQGGDLFDAIVE~~NVKFPEPEAAVMITDLCKALVHMHDKNIVHRDVKPENLL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
DCAMKL3.h   DKS~~~~~~~~RLKGKEDMVDSEILIIQSLS~HPNIVKLHEVYE~~~~TDMEIYLILEYVQGGDLFDAIIE~~SVKFPEPDAALMIMDLCKALVHMHDKSIVHRDLKPENLL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ia8_A      DMK~~~~~~~~RAVDCPENIKKEICINKMLN~HENVVKFYGHRR~~~~EGNIQYLFLEYCSGGELFDRIEP~~DIGMPEPDAQRFFHQLMAGVVYLHGIGITHRDIKPENLL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1kwp_A      DCP~~~~~~~~~~~~~~~KARREVELHWRASQCPHIVRIVDVYENLYAGRKCLLIVMECLDGGELFSRIQDRGDQAFTEREASEIMKSIGEAIQYLHSINIAHRDVKPENLL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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25144034.w  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IVKDEFG~ELGVKLADFGLAAEMPKDF~~GVLSTICGTPTYVAPEVLN~~~~~~KTGYGCKVDIWAAGVILYAILVGFPPFQSSD~~GSEQDLFSAIMSGEFSFPSPSWDDVSWS 
31238489.i  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VELDSDGNVVLLKLGDFGLACEVTEP~~~~~LLSICGTPTYVAPEILM~~~~~~ESGYGVKIDVWAAGIILYILLCGFPPFVSPD~~NQQEQLFDAILNGYFDFPAPYWNNIGDS 
40254281.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VCEYPDGTKSLKLGDFGLATVVEG~~~~~PLYTVCGTPTYVAPEIIA~~~~~~ETGYGLKVDVWAAGVITYILLCGFPPFRSEN~~NLQEDLFDQILAGKLEFPAPYWDNITDS 
DCAMKL2.h   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VCEYPDGTKSLKLGDFGLATVVEG~~~~~PLYTVCGTPTYVAPEIIA~~~~~~ETGYGLKVDIWAAGVITYILLCGFPPFRSEN~~NLQEDLFDQILAGKLEFPAPYWDNITDS 
17985955.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VYEHQDGSKSLKLGDFGLATIVDG~~~~~PLYTVCGTPTYVAPEIIA~~~~~~ETGYGLKVDIWAAGVITYILLCGFPPFRGSG~~DDQEVLFDQILMGQVDFPSPYWDNVSDS 
9910164.m   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VYEHQDGSKSLKLGDFGLATIVDG~~~~~PLYTVCGTPTYVAPEIIA~~~~~~ETGYGLKVDIWAAGVITYILLCGFPPFRGSG~~DDQEVLFDQILMGQVDFPSPYWDNVSDS 
DCAMKL1.h   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VYEHQDGSKSLKLGDFGLATIVDG~~~~~PLYTVCGTPTYVAPEIIA~~~~~~ETGYGLKVDIWAAGVITYILLCGFPPFRGSG~~DDQEVLFDQILMGQVDFPSPYWDNVSDS 
34857906.m  WPPLVSAAFATGKLQKSLLEEMTLMPTGLVTAERPAEAPRSSGLLTAEWPAEAPRSSAVYDIVPSGLVQGERPLTSDPYPSCTVSYVCEYPDGTKSLKLGDFGLATVVEG~~~~~PLYTVCGTPTYVAPEIIA~~~~~~ETGYGLKVDVWAAGVITYILLCGFPPFRSEN~~NLQEDLFDQILAGKLEFPAPYWDNITDS 
2phk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LDDDMNIKLTDFGFSCQLDPG~~~EKLREVCGTPSYLAPEIIECSMNDNHPGYGKEVDMWSTGVIMYTLLAGSPPFWHR~~~~KQMLMLRMIMSGNYQFGSPEWDDYSDT 
1jkk_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LLDRNVPKPRIKIIDFGLAHKIDFG~~~NEFKNIFGTPEFVAPEIVN~~~~~~YEPLGLEADMWSIGVITYILLSGASPFLGD~~~~TKQETLANVSAVNYEFEDEYFSNTSAL 
34866453.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VQRNEDKSTTLKLADFGLAKHVVR~~~~~PIFTVCGTPTYVAPEILS~~~~~~EKGYGLEVDMWAAGVILYILLCGFPPFRSPE~~RDQDELFNIIQLGQFEFLSPYWDNISDA 
27370432.m  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VQRNEDKSITLKLADFGLAKYVVR~~~~~PIFTVCGTPTYVAPEILS~~~~~~EKGYGLEVDMWAAGVILYILLCGFPPFRSPE~~RDQDELFNIIQVGQFEFLSPYWDNISDA 
DCAMKL3.h   ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VQRNEDKSTTLKLADFGLAKHVVR~~~~~PIFTVCGTPTYVAPEILS~~~~~~EKGYGLEVDMWAAGVILYILLCGFPPFRSPE~~RDQDELFNIIQLGHFEFLPPYWDNISDA 
1ia8_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LDERDNLKISDFGLATVFRYNNRERLLNKMCGTLPYVAPELLK~~~~~RREFHAEPVDVWSCGIVLTAMLAGELPWDQPS~~DSCQEYSDWKEKKTYLNP~~~WKKIDSA 
1kwp_A      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YTSKRPNAILKLTDFGFAKETTSHN~~~SLTTPCYTPYYVAPEVLG~~~~~~PEKYDKSCDMWSLGVIMYILLCGYPPFYSNHGLAISPGMKTRIRMGQYEFPNPEWSEVSEE 
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25144034.w  VRHLIMCLIHTDPFHRYSAGELLNDEWMVNLGDVDPEYEEWAHRFVQSKMHVEEEQETPYEYYTSRRTSMDELSESAAVEFSYSCES~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
31238489.i  VRDLIINMLQSDPELRFSSEDILDHPWLTSN~IVDDTRDPNGYRIFSNHVY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
40254281.m  AKELISQMLQVNVEARCTAGEILSHPWVSDDASQENNMQAEVTGKLKQHFNNALPKQNSTTTGVSVIMNTALDKEGQIFCSKLCQDS~SRPSREQTSPVPPSAQEAPPP~~~~~~~~~LESPRPPGPPATSGCDLAGTWRRHRD  
DCAMKL2.h   AKELISQMLQVNVEARCTAGQILSHPWVSDDASQENNMQAEVTGKLKQHFNNALPKQNSTTTGVSVIMNTALDKEGQIFCSKHCQDS~GRPGMEPISPVPPSVEEIPVPGEAVPAPTPPESPTPHCPPAAPGGERAGTWRRHRD  
17985955.m  AKELINMMLLVNVDQRFSAVQVLEHPWVNDDGLPENEHQLSVAGKIKKHFN~TGPKPSSTAAGVSVIATTALDKERQVFRRRRNQDVRGRYKAQPAPPELNSESEDYSP~~~~~~~~~~SSSETVRSPNSPF~~~~~~~~~~~~  
9910164.m   AKELINMMLLVNVDQRFSAVQVLEHPWVNDDGLPENEHQLSVAGKIKKHFN~TGPKPSSTAAGVSVIATTALDKERQVFRRRRNQDVRSRYKAQPAPPELNSESEDYSP~~~~~~~~~~SSSETVRSPNSPF~~~~~~~~~~~~  
DCAMKL1.h   AKELITMMLLVDVDQRFSAVQVLEHPWVNDDGLPENEHQLSVAGKIKKHFN~TGPKPNSTAAGVSVIA~~~LDHG~FTIKRSGSLDYYQQPGMYWIRPPLLIRRGRFSD~~~~~~~~~~EDATRM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
34857906.m  AKELISQMLQVNVEARCTAGEILSHPWVSDDASQENNMQAEVTGKLKQHFNNALPKQNSTTTGVSVIMNTALDKEGQVFCSKHCRDS~~~~~~SKSSREQTSAREAPPP~~~~~~~~~PESPRPPGPPATSGCDPAGTWRRHRD  
2phk_A      VKDLVSRFLVVQPQKRYTAEEALAHPFFQQY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1jkk_A      AKDFIRRLLVKDPKKRMTIQDSLQHPWIKPKDTQQALSSAWSHPQFEK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
34866453.m  AKDLVRNLLVVDPKKRYTAHQVLHHPWIGMVGHPSTVNPQKEESPSSEGRFQSQHKKVAEHVS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
27370432.m  AKDLVRNLLEVDPKKRYTAEQVLQHPWIEMVGHTNTGNSQKEESPNS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
DCAMKL3.h   AKDLVSRLLVVDPKKRYTAHQVLQHPWIETAGKTNTVKRQKQVSPSSEGHFRSQHKRVVEQVS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1ia8_A      PLALLHKILVENPSARITIPDIKKDRWYNKPLKKGAKRPRVTSGGVSESPSG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1kwp_A      VKMLIRNLLKTEPTQRMTITEFMNHPWIMQSTKVPQTPLHTSRVLKEDKERWEDVKEEMTSALATMRVDYEQIKIKKIEDASNPLLLKRRKKARALEAAALAH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
 


